Feline Morbillivirus identificato nelle urine di un gatto
anziano e nefropatico nella citta di Teramo
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CaSO Clinico DiagnOSi VirOIOQica Fioura 1. Diagnosi di infezione da Morbillivirus.

Un gatto comune europeo, maschio, Piuma, di Il sangue e il campione di liquido pleurico sono risultati negativi
circa 15 anni di eta e 2,3 kg di peso corporeo per FIPV, mentre il campione di sangue e risultato negativo per
veniva riferito per un sospetto trauma FIV e FelLV. Leishmania spp e Leptospira spp non sono stati
automobilistico il 29 giugno 2015 dal Servizio rilevati e la crescita batterica da urina é risultata assente. RNA
Veterinario della ASL di Teramo all'Ospedale virale e stato purificato dalle urine e testato per la presenza di
Veterinario Universitario Didattico Morbillivirus tramite un RT-PCR classica per una porzione di 170
dell’'Universita degli Studi di Teramo. Il gatto paia di basi conservata del gene codificante la proteina L
presentava depressione del sensorio, dispnea (Figura 1).
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