15 famiglie di virus
HPAI: HS5N1 e H7N7, pH1N1, SARS



AMBULATORIO
VETERINARIO

30% >15 anni hanno CKD
TIN e tra le cause principali di CKD

CAUSE INFETTIVE DI CKD
* Leishmania
* Leptospira



Feline morbillivirus, a previously undescribed
paramyxovirus associated with tubulointerstitial
nephritis in domestic cats
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457 gatti
53 campioni di urine, 4 tamponi rettali, 1 campione di sangue
Titoli molto bassi

Sequenze complete di 3 ceppi
127 animali sierologicamente positivi, 49/56 erano positivi nelle urine
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Study 1

5/82 RT-PCR

_4/10 by RT-PCR, gatti con TIN




13 gatti, anamnesi varia
3/13 urine positive
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RICOMBINAZIONE TRA DUE CEPPI
FeMV STUDY 3

FeMV, prevalenza del 13,7%

)



RICOMBINAZIONE TRA DUE CEPPI
FeMV
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15055

* |Infezione cronica aumenta possibilita di ricombinazione in corso di co-infezione ?
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First report of feline morbillivirus in Europe
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Negativo ai pil comuni patogeni del gatto




“irus Genes

Table 1 Charactenistics of investigated cats

Charactenstics Dhzeased group Conirol group
Mumber of tested wnnes 120 Ef
samples
Clinical findings FLUTD, nephritis, haematria, urolithiasis, urostase, cystitis, chronic Mo clinical and laboratory {urine
kidney failure, chronic nephropathy, proteinuria, bacteriuria status) signs of urotract diseases
Sex {female/mala) 42749 36/52
bean age (years) B (1-18) IO (2210
RT-PCE positive B ~6.7 %) 0
Cole's cocfficient of oo = 10O

interspecific association

8/120 gatti con TIN in PCR
No controls
Positive association tra paramyx infections and TIN

(2651 207 oH T b mpusg



Short communication
Genome characterization of feline morbillivirus from Italy L!)mm_rk

Maurilia Marcacci®, Eliana De Luca“, Guendalina Zaccaria®, Morena Di Tommaso®,
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b Foculty of Veterinary Medicine, University of Termma, ltaty

M. Muarcord et al fJournal of Viralogical Methods 23 (2018) 160-163 161

- FeMV M252A China 2010-JQ411016

Fe MV SE4 Japan 2013-ABE2E138

FeMV CL5 Japan 2013-ABBZB129
73 | FeMV SET Japan 2013-ABEZE140
| Fe MV SE14 Japan 201 3-ABEZE1 41
FeMV 553 Japan 2013-LC0O3658T
55 | | FeMV MiJP 003 J apan 2013-AB924121
FeMV ChJPOT2 Japan 201 3-ABS24122
r— FeMV 552 Japan 2013-LCO3658 6

- FeMV Piumal2015 Italy 2 015-KTE25132 —

57 “{[Feu\f Té1U ChinaHong Kong 2008-J04 11014

. FeMV 776U ChinaHong Kong 20098-J04 11015
FeMV US1 USA 2013-KRO1414T

FeMV TRMoj Turkey 2015-KTB08322

L FeMV TR/Chls Turkey 2015-KTOZ1480

(%6 | FeMV OtJP 001 Japan 2013- ABO24120

& FeMV 38993 Mickie Germarny 2015-KR260600

FeMV 551 Japan 2013-AB9 10309

= FeMV GEEE Schmusi Germamy 2015- KR2696 01

FeMV 93436 Lisa Germany 20 15-KR2 62505

FeMV 20604 Maximilian Germany 2013-KP1 50803

COV 278472013 Italy 2013-KFH4669

oz

FeMV ChJPOT3 Japan 2013-ABSZ24122
= FeMV 553 Japan 2013-LCO36587
FeMV MiJPO03 Japan 2013-AB32 4121
FeMV M2524 China 2010-J0411016
= |- FeMV 552 Japan 2013-LCO36586
FeMV Piuma/2015 italy 2015-KT825132 _
1 FeMV TE1U China'Hong Kong 2009- J0411014

T FeMV US1USA 2013-KR014147
hFeM'\l‘ TTEU ChinaHong Kong 2009-J04 11015

FeMV 551 Japan 2013-AB910309
‘::,“0 FeMV OtJPO01 Japan 2013 ABS24120 NC_025264
COV 278472013 Italy 2013-KFH14669

as



10/327 campioni; 3 campioni da
Chronic Infection of Domestic

Cats with Feline Morbillivirus, gatti con CKD and 7 da gatti senza
United States CKD !111

Claire R. Sharp, Sham Nambulli,

Andrew 8. Acciardo, Linda J. Rennick, ¢ GattO piSitiVO a"O ShEdding dOpO

J. Felix Drexler, Bertus K. Rima, Tracey Williams,

W. Paul Duprex 15 mesi dalla prima rilevazione
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Study 4

£ 100 gatti campionati a Tokyo

e 17 positive nelle urine; 18 nei tessuti

e 13 gatti positive sia nelle urine che nei
tessuti

* 4 positivi nelle urine ma negative nei
tessuti

* 5 negative nelle urine, positive nei tessuti



4 GRUPPI DI GATTI

 RNA+/Ab + (14 gatti)
 RNA+/Ab- (8 gatti)
 RNA-/Ab + (7 gatti)
 RNA-/Ab- (71 gatti)

e 29 sono stati considerati infetti con FeMV

* 14/29 erano positive nelle urine e Ab= persistentemente infetti
* 16/29 avevano TIN, 29/71 (neg) hanno TIN

e Statisticamente significatica associazione tra virus e lesioni
inflammatorie ma non tra infezione e TIN
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Table 3 The relatiorship between the grade of lesions and the
irfection of FmoPY

Grade of legions

e Tion of FanoPy Toata
1* {n) 2= ¥ T

Frnofy-posithe 3 10 1&8 0 24

PPy -nenative 25 15 X d 1

* ko besions

E il infiltration of infammaiony ool
* Modemte 1o severe TiH
datal

Eta dei GATTI

Grado delle lesioni






Indagine epidemiologica di FeMV in Abruzzo

* Gruppo A, gatti domestici, 47
campioni di urine

* Group B, carcasse

* Group C, gatti di colonia



Gruppo A

e Gatti di ambulatorio con anamnesi varia, 47
* Urine, Siero, Sangue

* gPCR urine e sangue, sequenziamento

* |[Fl sierologico

e > gatti adulti

* altri patogeni




ruppo C, 2 colonie di gatti (52 e 14)

Giovani e Adulti



35 carcasse IZSAM e colonie




Antigene

Anticorpo
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Gruppo A

» 7/47 erano positivi in qPCR; P 14%,
Cl1 95%: 7-27, nessuno con CKD
conclamata?

* Sequenze diverse
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In Group C, 20/72 positive (P: 30%, CI
95%: 18-39), no CKD in vita???
2 variant virali in C1, 98% id (seq
parziale), una di queste presente in C2



IMMUNOFLUORESCENZA (IFI1)

e Campioni di siero da gatti positivi alle urine
sono stati testati per valutare la presenza di
IgG anti- FeMV-N protein

e 17/27 gatti (RNA+ urine) sono risultati
Ab+; fase subacuta/cronica? Dieci non
testati




* Organi delle carcasse (Grou
estati per FeMV

* 4 Gruppi

* B1 (RNA+/IHC+/lesionit),
* B2 (RNA-/IHC+/lesioni+),

* B3 (RNA-/IHC-/lesioni+) an

p B, n=35)

* B4 (RNA-/IHC-/lesioni-) per analisi

statistica

RFU
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+ |HC
+LESIONS
(N°7/35)

B2

-RNA

+ [HC

+ LESIONS
(N° 5/35)

B3

RNA

-IHC

+ LESIONS
(N°11/35)

NEGATIVI 12/35
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RISULTATI

ALTRI ORGANI



ALTRI ORGANI

Milza (RT-PCR e IHC) anche in assenza di virus nei reni
Cervello RT-PCR ma non in IHC

Linfonodo
Vescica



Ricerca di altri comuni patogeni del gatto

24961 Margarita 2016 C1 - - + + - -
29045 Chicco 2016

1734 Luna 2017
11441 Athos 2016

23
2a
2a
5a
14a RC - - - + n.a. =
5a
5a
2a

C1 = - - + - -
C1 - - - + - +

2 - - + - - -

9257 Monk 2016 RC - - - - n.a. -
12807 Arpio 2016 7

RC - - - - n.a. -

c1 + - ; ; ; -

28321 Pedro 2016




CONCLUSIONI

Associazione tra virus e lesioni? Campione poco rappresentativo, indagini ancora in corso
FeMV ha prevalenza > nelle colonie
Prevalenza del 14% nei gatti Gruppo A

Oltre a FeMV ci sono altri Paramyxoviridae (FeMV RNA-, IHC+)

Diversita genomica tra i FeMV in Abruzzo






