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Risultati: Caratteristiche fenotipiche: 
attività della fosfolipasi su A.L.O.A



Risultati: Caratteristiche fenotipiche:
emolisi



Risultati: PCR specie



Risultati: PCR sierogruppo



Risultati :PCR sierogruppo



Risultati: Identificazione sierologica





Risultati : PFGE

 La PFGE ha confermato l’indistinguibilità con ceppi isolati nel 2014 e 2015 
provenienti dalla stessa azienda e da un altra sempre della regione Marche.

 Il profilo AscI era già presente nel database mentre l’ApaI risultava nuovo. 
 Complessivamente risultavano avere quindi un nuovo profilo che clusterizzava

con ceppi di sierotipo 1/2a.



Risultati : MLST

Metodo Sanger: 
profilo allelico:
81,-,10,6,1,8,1

bglA?

Abbassamento di 1°C 
nella PCR del gene bglA Nuovo profilo

allelico:
81,5,10,6,1,8,1



 Identificazione specie: Listeria 

monocytogenes

 Identificazione sierologica: 

I/II+, I+

 Determinazione molecolare

del sierogriuppo: IVa flaA+

 PFGE: AscI profilo noto, ApaI

nuovo profilo

 MLST: 81,5,10,6,1,8,1 

variando la procedura

Riassumendo…

Decisioni intraprese



Cosa abbiamo
chiesto al 
gruppo di 

genomica?

AllSNP NJ Tree

Verifica della
presenza di 

geni di 
interesse

Match con i
primer del 

gene lmo0737

MLST in silico



Risultati NGS : MLST e primers match

MLST in silico
profilo
allelico:

81,-,10,6,1,8,1

Match con i
primer del 

gene lmo0737
No match







 I ceppi analizzati risultano appartenere alla specie Listeria monocytogenes;

 Il Laboratorio Europero di Riferimento per L. monocytogenes (EURLm) ha confermato I
nostri risultati di tipizzazione sierologica con metodo convenzionale e di determinazione
molecolare del sierogruppo. Sono in corso ulteriori analisi di tipizzazioni;

 I ceppi risultano non tipizzabili mediante sierologica con metodo convenzionale mentre
risultano appartenenti al sierogruppo IVa con metodica di determinazione molecolare del
sierogruppo;

 Il sequenziamento ha evidenziato, nei ceppi in analisi, mancanza di match con I primer del
gene lmo0737 tipico dei sierogruppi IIa/IIc;

 Il sequenziamento ha evidenziato, nei ceppi in analisi, la presenza di geni tipici di L.
monocytogenes normalmente non presenti nel sierogruppo IVa;

 Il risultato ottenuto con metodica di determinazione molecolare del sierogruppo è
discordante con la presenza di geni normalmente non presenti nel sierogruppo IVa;

 Il sequenziamento ha evidenziato, nei ceppi in analisi, la presenza di geni responsabili
dell’emolisi (hly, prfA) e coinvolti nella motilità:

Conclusioni



Prospettive future..

 Attendere ulteriori conferme
dall’EURLm relativi a PFGE, Sequence
Type e Clonal Complex;

 Analizzare i geni responsabli dell’emolisi
valutandone l’integrità o eventuale
presenza di mutazioni e/o delezioni;

 Analizzare i geni responsabli della
motilità valutandone l’integrità o
eventuale presenza di mutazioni e/o
delezioni
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