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Anaplasma phagocytophilum nei 
selvatici
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Risultati

analisi della sequenza parziale del gene GroEL



Complessso GroEL-GroES
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A-Var

S-Var



Varianti Ala - Ser
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Considerazioni
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Diagnosi nell’uomo

Approfondire le conoscenze sui meccanismi  di 
patogenicità di Anaplasma phagocytophilum

Capire il ruolo della malattia nei selvatici



Coxiella burnetii
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The Coxiella burnetii Parasitophorous Vacuole. Springer Eds. 2012

Arricau-Bouvery et al. 2005, BM Microbiology

 coccobacillo Gram –
 intracellulare obbligato
 diffusione mondiale 
 pleomorfo



Coxiella burnetii diagnostica
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casi di aborto nei
ruminanti domestici

totale casi esaminati 206
positivi 17 (8,2%)



Coxiella burnetii diagnostica
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Coxiella burnetii typing
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MST MLVA

potere risolutivo

riproducibilità 
intra-laboratorio

riproducibilità 
inter-laboratorio

☺☺ ☺☺☺

☺☺☺

☺☺☺

☺☺

☺



Coxiella burnetii typing
MST
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3* nuovi Sequence Type

Coxiella burnetii typing
MST

*

http://ifr48.timone.univ-mrs.fr/mst/coxiella_burnetii/
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Coxiella burnetii typing
MST

IZSAM 9
IZSLT 14
UniPi 5
28 ceppi

22/28 (78%) appartengono a ST12 e ST32

ST12

ST32
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 Isolamento dei ceppi

Diagnosi nell’uomo

Conoscere i ceppi circolanti nel territorio e avere a 
disposizione database per la rapida identificazione e 
rintracciabilità dei focolai (epidemiologia molecolare)

Genoma

Considerazioni



Rickettsia nelle zecche
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Dermacentor marginatus

uomo
cinghiale 
cervo

Rickettsia slovaca

Ixodes ricinus

uomo
capriolo
cervo
lupo
gatto
capra
volpe

Rickettsia monacensis
Rickettsia helvetica

topo
cane
volpe
lupo Rhipicephalus sanguineus

Rickettsia massiliae

Rhipicephalus turanicus

uomo
capriolo 
tasso
lepre

Rickettsia massiliae
Rickettsia conorii

Ixodes hexagonus

lupo
volpe 
tasso
riccio

Rickettsia slovaca
Rickettsia felis



Patogeni nelle zecche degli uccelli 
migratori
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 450 zecche raccolte da 
diverse specie di uccelli 
migratori

 Identificate mediante 
sequenza 12S

 Analizzate per i patogeni:

 Rickettsia sp.
 Borrelia burgdorferi s.l.
 Coxiella burnetii

 Identificazione di 3 
generi Hyalomma, 
Amblyomma e Ixodes

 160 zecche positive 
solo per Rickettsia sp.

 1 R. africae
 1 Rickettsia sp.
 158 R. aeschlimanii



231

Sorveglianza sanitaria cinghiali
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118 zecche
40 pool

PCR Real Time
 31 positivi per Rickettsia sp 77,5%
 1 Coxiella burnetii 0,7%

sequenza parziale OmpA
 29 Rickettsia slovaca
 1 Rickettsia raoultii
 1 Rickettsia monacensis

Dermacentor marginatus



Micromammiferi e zecche part II
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Real Time PCR specifica per A. flavicollis e A. sylvaticus
 Coxiella 0/132 topi – 0/287 zecche
 Borrelia afzelii 5/132 (3,8%) topi – 30/287 (10,5%) zecche
 Rickettsia sp. 0/132 topi – 12/287 (4,2%) zecche



Alcune considerazioni generali

Potenziare  le 
capacità 

diagnostiche

Pervenire ad una 
diagnosi eziologica 
sia nell’uomo sia 

negli animali

Definire la 
circolazione dei 
patogeni nelle 

popolazioni 

Identificare i 
genotipi e/o 

specie  e 
genospecie

Conoscere 
ecologia  dei 

diversi genotipi, 
specie e/o 
genospecie

Valutare il rischio 
potenziale per gli 

animali e per 
l’uomo

Incrementare la 
collaborazione  
con la medicina 

umana

Conferma 
diagnostica su 

vettori e su 
campioni 
biologici 

Incrementare la 
notifica. Disporre di 

ceppi o DNA di 
patogeni implicati in 

casi umani



grazie per l’attenzione!
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