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Distribuzione geografica genotipi maggiormente diffusi SB0120 
Analisi MLVA con 12 marcatori VNTR differenzia SB0120 in 
319 genotipi (20 con n°focolai > 10) 
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Distribuzione geografica dei genotipi maggiormente diffusi di SB0134 

Analisi MLVA con 12 marcatori VNTR differenzia 
SB0134 in 76 genotipi 
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Distribuzione geografica dei genotipi maggiormente diffusi di SB0841. 

Analisi MLVA con 12 marcatori VNTR differenzia 
SB0841 in 41 genotipi 



M. caprae: distribuzione geografica  
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HOST species: 
human: not shown     zoo animal 
       cattle         wild boar 
       deer           goat 
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M. caprae: nel cervo in Europa 
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Distribuzione geografica M. caprae in Italia 2000-2015 

9,2% 
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Distribuzione geografica spoligotipi M. caprae in Italia 

M. caprae: sono presenti 12 spoligotipi  
diversi di cui 8 segnalati sporadicamente 
4 presenti in più di 10 allevamenti con  
una precisa localizzazione geografica 
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Distribuzione geografica dei 5 genotipi 
maggiormente prevalenti di SB0418 

Analisi MLVA con marcatori VNTR differenzia 
SB0418 in 53 genotipi 
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Trento,	Allgau	
19%	

Vallecamonica	
Lechtal,	11,2%	



Esempio rintraccio epidemiologico (M. caprae) 
FOCOLAIO n. 5 
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Riassumendo……… 
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Riassumendo……… 



grazie per l’attenzione 
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