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• Isolamento di 5 pool di fagi 
• Valutazione spettro d’ospite, caratterizzazione morfologica, SDS 

PAGE, NGS, prove di efficacia in vitro 
 

ɸIZSAM-1 
 
  ɸ10022/27,   ɸ010120/1 
 
      ɸ72,  ɸ73 



Identificazione 
pool fagi 

Matrice Totale placche 
pure 

Ceppi testati 
per spettro 

d’ospite 

Ceppi sensibili Caratterizzazione 
morfologica 

T.E.M. 
ɸIZSAM‐1 Acque pozzetto 

caseificio 
gorgonzola X 

7 Tutti i ceppi 
della tabella 1 

Tutti i ceppi della 
tabella 1 

Ordine 
Caudovirales, 

famiglia 
Siphoviridae 

ɸ10022‐27 Tampone superfici 
caseificio XX  

4 Ceppi ATCC ed 
NCTC della 
tabella 1 

L. 
monocytogenes 

ATCC19115 

Ordine 
Caudovirales, 

famiglia 
Siphoviridae 

ɸ010120‐1 Acque pozzetto 
caseificio XX  

4 Ceppi ATCC ed 
NCTC della 
tabella 1 

L. 
monocytogenes 

ATCC19115 

non eseguito 

ɸ72 Concimaia 
allevamento 

bovino Y  

4 Ceppi ATCC ed 
NCTC della 
tabella 1 

L. 
monocytogenes 

ATCC19115 

non eseguito 

ɸ73 Concimaia 
allevamento 

bovino Z 

4 Ceppi ATCC ed 
NCTC della 
tabella 1 

L. 
monocytogenes 

ATCC19115 

non eseguito 

Caratteristiche e spettro d’ospite dei pool di fagi isolati 





ɸ IZSAM-1: 
Spettro d’ospite 

N. Ceppi Sierotopo Origine 
1 L. monocytogenes 

NCTC10887 
½ b NCTC 

2 “ ATCC7644 ½ c ATCC 
3 “ NCTC4883 4 c NCTC 
4 “ ATCC19115 4 b ATCC 
5 “ NCTC4886 ½ a NCTC 
6 “ ATCC19114 4 a ATCC 
7 “ Non riportato Formaggio 
8 “ Non riportato Tamponi ambientali 
9 “ Non riportato Carne bovina 

10 “ Non riportato Carne bovina 
11 “ Non riportato Carne bovina 
12 “ Non riportato Salmone 
13 “ Non riportato Prosciutto 

affumicato 
14 “ Non riportato Prosciutto 

affumicato 
15 “ Non riportato carne bovina 
16 “ Non riportato Carne macinata di 

suino 
17 “ Non riportato Pangasius 
28 “ Non riportato Liquido 

cefalorachidiano 
umano 

19 “ Non riportato Pollo 
20 “ Non riportato Salmone affumicato 
21 “ Non riportato Salmone affumicato 
22 “ Non riportato Salsiccia fresca 

suina 
23 “ Non riportato Salsiccia fresca 

suina 



Analisi del genoma del fago IZSAM-1-3G (NGS) 
 

• Il sequenziamento ha prodotto 5337447 “reads” utili per 
l’assemblaggio 

 
• Dopo i controlli previsti per la verifica della qualità dei dati 

prodotti, è stato ottenuto un solo «contig» di 50021 nucleotidi 
con un “coverage” maggiore di 4000X, ciò ha permesso di 
concludere che il genoma del fago in questione aveva una 
grandezza di circa 50 kbp 

 
• La ricerca nel database internazionale ha permesso di 

identificare il fago LP-101 (KJ094023) come quello più vicino 
geneticamente ad IZSAM-1-3G. I due genomi hanno mostrato 
un’identità di circa 46 % 

 
• L’annotazione funzionale di tutto il genoma verrà condotta 

nel prossimo futuro 
 



8 placche x  
3 cicli di purificazione 

7 FAGI PURI da sottoporre alle prove di efficacia in vitro 

Φ 3 placche 
GRANDI 

(1G; 2G; 3G) 

Φ 4 placche PICCOLE 
(1P; 2P; 3P; 4P) 

Fago IZSAM-
1: 

Purificazione 
delle placche 



      MeM 
 IZSAM-1: Prove di efficacia in vitro  

 
Ospite batterico:  L. monocytogenes ATCC7644 (1/2c) 
 
Formulazioni fagiche utilizzate: Pool ɸIZSAM-1, Cocktail di 
fagi puri (insieme dei sette fagi puri derivanti dalla 
purificazione delle placche), sette fagi puri utilizzati 
singolarmente 
 
MOI: 10, 1, 0,1, 0,01 
 
SUPPORTO: Piastre da 24 pozzetti 
 
METODICA: Lettura spettrofotometrica (OD 600nm), e titoli 
Fago e Listeria (ISO 11290-2:98 AMD 04)   



L’ampio spettro d’ospite di ɸIZSAM-1 e la sua peculiare attività anti-
Listeria monocytogenes suggeriscono due possibili modi di utilizzo:  
 
• il pool fago ɸIZSAM-1 ed il cocktail di fagi, per la loro capacità di 

controllare efficacemente L. monocytogenes per breve tempo, 
potrebbero essere applicati per la "decontaminazione” di prodotti 
RTE appena prima del loro consumo 

 
• la capacità dei singoli fagi puri, e in particolare di ɸIZSAM-1-3G, 

di controllare L. monocytogenes per tempi più lunghi e di limitare 
lo sviluppo di ceppi di Listeria fago resistenti potrebbe essere 
impiegato nel “bio-controllo" del patogeno lungo la catena di 
produzione dei formaggi, come valido strumento di integrazione 
per "Good Manufacturing Practices " 

Conclusioni 
 

http://www.google.it/url?url=http://www.treccani.it/enciclopedia/batteriofago_(Dizionario-di-Medicina)/&rct=j&frm=1&q=&esrc=s&sa=U&ved=0ahUKEwiX5tCIq9vJAhVHXBoKHYMjCkIQwW4IGjAC&sig2=EEVdBfomuzrUQA51DHbo9A&usg=AFQjCNHS1gW0VWc59-ai5PtU5r2CXCRSDw
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